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Ringversuch vom 21.10.2020

Ringversuchsleiter:

730 Faktor V-Leiden-Mutation

��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 270 homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

MW +Fa��o��V�L�����

52 270 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +Fa��o��V�L�����

731 Prothrombin G20210A

��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 270 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +P�o�h�om����G20210�

52 270 homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

MW +P�o�h�om����G20210�

732 MTHFR C677T (optional: A1298C)

��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 270 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +MTHFR�(C�677�T)

52 270 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +MTHFR�(C�677�T)

733 HFE H63D, C282Y (optional: S65C)

��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 267 homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

MW +HF�:�C�282�Y

52 267 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +HF�:�C�282�Y

51 267 homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

homozy�o���o�mal�(W�l��yp)

(1)

MW +HF�:�H�63�D

52 267 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +HF�:�H�63�D

734 Apolipoprotein E (E2, E3, E4)
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��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 270 3/4�(34) 3/4�(34) MW +�po���(G��o�yp�2,�3,�4)

52 270 3/3�(33) 3/3�(33) MW +�po���(G��o�yp�2,�3,�4)

735 PAI-1 (4G/5G)

��aly� P�o�� M��ho�� H�����ll�� G��ä� Ihre Angabe(n) Ko����������a��(�) ZW���� K��������
��füll�

51 270 h����ozy�o��(2) h����ozy�o��(2) MW +Pla�m��o���a����a�o��I�h����o��(P�I�1):�4G,�5G

52 270 5G/5G�(3) 5G/5G�(3) MW +Pla�m��o���a����a�o��I�h����o��(P�I�1):�4G,�5G
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Individuelle Gesamtübersicht

1: Dr. med.Max Mustermann
Laboratory Mustermann

Ringversuch vom 21.10.2020

730 Faktor V-Leiden-Mutation

Faktor V-Leiden (N = 133, Bestehensquote: 100% )

Probe 51
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 133 133●

Probe 52

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 133 133●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv

731 Prothrombin G20210A

Prothrombin G20210A (N = 135, Bestehensquote: 97,8% )

Probe 51
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

heterozygot

(2)

homozygot mutiert

(3)
Kollektiv gesamt

alle Methoden 2 132 1 135●

Probe 52
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 135 135●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv

732 MTHFR C677T (optional: A1298C)

MTHFR (C 677 T) (N = 62, Bestehensquote: 98,4% )

Probe 51

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 61 61●

Probe 52

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 62 62●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv

733 HFE H63D, C282Y (optional: S65C)

HFE: C 282 Y (N = 56, Bestehensquote: 94,6% )

Probe 51
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 54 2 56●

Probe 52

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 55 55●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv

HFE: H 63 D (N = 55, Bestehensquote: 96,4% )

Probe 51
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 55 55●

Probe 52
homozygot normal

(Wildtyp)

(1)

heterozygot

(2)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 1 53 54●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv
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734 Apolipoprotein E (E2, E3, E4)

Apo E (Genotyp 2, 3, 4) (N = 20, Bestehensquote: 90% )

Probe 51

3/3

(33)

3/4

(34)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 1 19 20●

Probe 52

3/3

(33)

3/4

(34)

4/4

(44)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 18 1 1 20●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv

735 PAI-1 (4G/5G)

Plasminogenaktivator-Inhibitor (PAI-1): 4G, 5G (N = 18, Bestehensquote: 88,9% )

Probe 51

heterozygot

(2)

5G/5G

(3)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 16 1 17●

Probe 52

4G/4G

(1)

heterozygot

(2)

5G/5G

(3)

Kollektiv gesamt

alle Methoden 1 1 16 18●

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht Ihrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv
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