2 INSTAND

Auflistung und Bewertung der Ergebnisse

1: Dr. med.Max Mustermann
Laboratory Mustermann

Ringversuch vom 29.01.2021

Ringversuchsleiter:

221 Hamostaseologie 01 - PTZ, INR, aPTT

Analyt Probe | Einheit | Ihr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfiillt
Prothrombinzeit (INR) Ll 1.05 1.05 SW 0.809 1.29 0.0% 0 (0]
12 1.30 133 SW 1.02 1.64 -23% | -0,441 + (@)
Prothrombinzeit (Quick) M % 93.0 92.1 SW 70.9 13 1.0% | 0,131 + (0]
12 64.1 61.0 SW 47.0 75.0 5.1% 0,664 + O
aPTT 1l Sekunden 36.7 36.4 SW 29.8 43.0 0.8% 0,24 + ©
12 59.8 58.1 SW 47.6 68.6 2.9% | 0,607 + O
#* BRAVO **
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode Hersteller| Gerat Testkit
Wert faktor
Prothrombinzeit (INR) M 1.05 1.00 BW BW15 58
12 130 1.00
Prothrombinzeit (Quick) n 93.0 1.00 BW BW15 58
12 64.1 1.00
aPTT M 36.7 1.00 BW BW15 39
12 59.8 1.00
222 Hamostaseologie 02 - FIB, TZ, FSP
Analyt Probe | Einheit | lhr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfllt
FSP-Screening " Sekunden 19.9 18.3 SW 16.6 20.0 8.7% 1,84 + . (o)
12 22.5 19.9 swWo| 184 217 | 13.1% | 2,85 - - o
Fibrinogen " mg/dl 240 246 SW 220 272 -2.3% | -0,445 + O-
12 393 345 SW 298 392 13.9% 2,04 - . (o)
Thrombinzeit 11 Sekunden 18.1 18.8 SW 17.4 20.2 -3.7% | -0,994 + O -
12 27.0 27.0 SW 237 30.3 0.0% 0 + (0]
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat Testkit
Wert faktor
FSP-Screening i 19.9 1.00 263 BW BW15 14
12 22.5 1.00
Fibrinogen 1 mg/dl 240 1.00 260 BW BW15 9999
12 393 1.00
Thrombinzeit 1 18.1 1.00 263 BW BW15 15
12 27.0 1.00
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2 INSTAND

Auflistung und Bewertung der Ergebnisse

1: Dr. med.Max Mustermann
Laboratory Mustermann

Ringversuch vom 29.01.2021

223 Hamostaseologie 03 - Faktor Il, V, VII, X
Analyt Probe | Einheit | lhr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- [Z-Score Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfiillt
Faktor Il 1 % 90.2 917 SW 80.0 103 -16% | -0,256 (0
12 25.0 22.8 SW 16.3 29.3 9.6% 0,673 + +O
Faktor V n % 94.4 86.9 SW 74.1 99.7 8.6% 1,18 + - O
12 69.3 935 SW 59.9 127 -25.9% | -1,44 + (@) .
Faktor VII 1 % 85.9 95.3 SW 83.5 107 -9.9% -1,6 + (o] =
12 213 24.2 SW 18.5 29.9 -12.0% |.-1,02 AF o -
Faktor X n % 915 92.2 SW 76.1 108 -0.8% | -0,087 + 0o
12 12.5 1.7 SW 8.44 15.0 6.8% 0,491 + e}
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat
Wert faktor
Faktor Il 1 90.2 1.00 265 BW BW15
12 25.0 1.00
Faktor V n 94.4 1.00 265 BW BW15
12 69.3 1.00
Faktor VII 1 85.9 1.00 265 BW BW15
12 213 1.00
Faktor X n 915 1.00 265 BW BW15
12 12.5 1.00
224 Hamostaseologie 04 - Faktor IX, X1, XII, XII!
Analyt Probe | Einheit | lhr Wert = Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- [Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfillt
Faktor IX 1 % 107 934 SW 78.5 108 14.1% 1,77 + ® (o]
12 70.3 591 SW 48.0 70.2 19.0% 2,02 - . (o)
Faktor XI 1 % 96.5 89.1 SW 75.8 102 8.3% 1,1 + - O
12 719 67.9 SW 58.0 77.8 59% | 0,808 + « 0
Faktor XII 1 % 110 96.9 SW 737 120 13.7% 1,15 + « O
12 80.4 731 SW 56.5 897 10.0% | 0,881 + « O
Faktor Xl n % 741 70.5 SW 60.9 80.1 51% 0,752 + 0O
12 60.7 55.9 SW 48.8 63.0 8.6% 1,35 + « O
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter [ Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat
Wert faktor
Faktor IX 1 107 1.00 265 BW BW15
12 70.3 1.00
Faktor XI n 96.5 1.00 265 BW BW15
12 719 1.00
Faktor XII n 110 1.00 265 BW BW15
12 80.4 1.00
Faktor X n 741 1.00 257 BW BW15
12 60.7 1.00
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Auflistung und Bewertung der Ergebnisse

1: Dr. med.Max Mustermann
Laboratory Mustermann

Ringversuch vom 29.01.2021

225 Hamostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor
Analyt Probe | Einheit | lhr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- [Z-Score Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfiillt
Antithrombin M % 88.0 91.4 SW 812 102 -3.7% |-0,665 O-
12 853 87.1 SW 7.2 97.0 -21% | -0,365 + O-
Cl-Inhibitor 1l % 87.2 921 SW 82.6 102 -53% -1,04 + O -
12 96.4 103 SW 89.8 116 -6.4% -1 + o -
Protein C M % 87.5 87.9 SW 79.0 96.8 -05% | -0,09 + (C]
12 40.1 39.9 SW 32:6 47.2 0.5% 0,055 + ©
freies Protein S funkt. (Akt.) 1l % 80.0 771 SW 61.8 92.4 3.8% 0,38 + 0O
12 20.4 19.7 SW 1.0 28.4 3.6% 0,16 + (3)
freies Protein S immun. (Konz.) M % 90.0 89.9 SW 81.8 98.0 0.1% | 0,025 + (0]
12 335 327 SW 29.8 35.6 2.4% 0,559 + -0
Analyt Probe | Ihre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode Hersteller| Gerat
Wert faktor
Antithrombin Ll 88.0 1.00 259 BW BW15
12 853 1.00
Cl-Inhibitor M 87.2 1.00 257 BW BW15
12 96.4 1.00
Protein C 1 87.5 1.00 257 BW BW15
12 40.1 1.00
freies Protein S funkt. (Akt.) M 80.0 1.00 263 BW BW15
12 20.4 1.00
freies Protein S immun. (Konz.) il 90.0 1.00 264 IL ILO3
12 335 1.00
“45  Hamostaseologie 06 - D-Dimer
Analyt Probe | Einheit | Ihr Wert | Zielwert [ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfillt
D-Dimer, quantitativ il pg/l 220 RVL <500 0,321 +
12 6690 6877 SW 5815 7939 -2.7% |-0,352 + O
Analyt Probe | Ihre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat Cut Off Testkit
Wert faktor
D-Dimer, quantitativ 1l ug/l 220 1.00 264 BW BW15 7
12 6690 1.00
Analyt Probe | Methode |Hersteller] Gerdt | Ihre Angabe(n) Korrekte Angabe(n) ZW-Art Kritferlilen
erfllt
D-Dimer, qualitativ n negativ (1) negativ (1) MW +
12 negativ (1) positiv (3) MW -
7121




2 INSTAND

Auflistung und Bewertung der Ergebnisse

1: Dr. med.Max Mustermann

Laboratory Mustermann

Ringversuch vom 29.01.2021

“2  Hamostaseologie 07 - Faktor VIII, WF
Analyt Probe | Einheit | lhr Wert | Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- [Z-Score Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfiillt
Faktor VIII Aktivitat M % 106 100 SW 82.1 118 5.6% | 0,625 «O
12 0.890 RVL <=10.0 -0,592 +
Willebrand Faktor Ag 1l % 98.3 96.0 RVL 87.0 105 2.4% 0,484 + O
12 <10.0 RVL <=15.0 0,96 +
Willebrand Faktor Aktivitat M % 74.2 70.1 SW 61.6 78.6 5.8% 0,96 + « O
12 <4.00 RVL <=15.0 0 +
Willebrand Faktor CBA 1l % 59.5 68.3 SW 53.0 83.6 -12.9% -1,15 + o -
12 1.45 172 SW 1.21 2.23 -157% | -1,06 + o -
Analyt Probe | lhre Einheit | Mitgeteilter | Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat Testkit
Wert faktor
Faktor VIII Aktivitat " 106 1.00 265 BW BW15
12 0.890 1.00
Willebrand Faktor Ag Ll 98.3 1.00 264 BW BW15
12 <10.0 1.00
Willebrand Faktor Aktivitat n 74.2 1.00 264 BW BW15 101
12 <4.00 1.00
Willebrand Faktor CBA 1 59.5 1.00 9999 IL ILO5 231
12 1.45 1.00
210l Hamostaseologie 33 - Emicizumab Plasmaspiegel
Analyt Probe | Einheit | Ihr Wert = Zielwert |ZW-Art| untere | obere | Abwei- |Z-Score|Kriterien
Grenze | Grenze | chung erfillt
Emicizumab M pg/ml 31.6 30.0 SW 23.8 36.2 53% | 0,516 + O
12 76.3 69.9 SW 55.3 84.5 9.2% 0,877 + « O
Analyt Probe | |hre Einheit | Mitgeteilter = Umrechnungs- | Methode |Hersteller| Gerat
Wert faktor
Emicizumab 1l pg/ml 316 1.00 265 HO ILO3
12 76.3 1.00
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2 INSTAND

Individuelle Gesamtlibersicht

1: Dr. med.Max Mustermann
Laboratory Mustermann

221

Hamostaseologie 01 - PTZ, INR, aPTT

Ringversuch vom 29.01.2021

Werte aulberhalb: 1

Prothrombinzeit (INR) (N =392)

21

Tl aqold

03

a6

Gh o~ w

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
TK.16, 51 1 0993 | 0765 - 122 | 0993 | 967 10 | 900 | 900
12 127 | 0978 - 156 | 127 | 5.04 10 100 .
STA Hepato-Prest 1 105 | 0809 - 129 | 105 | 476 27 | 100 | 100
Kap.Citratbl. 12 110 | 0847 - 135 | 110 | 48 | 27 | 100
TK.45, 47 ml n 107 | 0824 - 132 | 107 | 3718 6
12 1.92 148 - 236 | 192 1.2 6
TK.33, 162, 236 1 105 | 0809 - 129 | 105 | 314 63 | 984 | 984
12 129 | 0993 - 159 | 129 | 3.10 63 | 100
TK43 1 0974 | 0750 - 120 | 0974 | 236 94 | 100 | 989
12 168 129 - 207 | 168 | 518 94 | 989 R N R R
Thromborel S 1 105 | 0809 - 129 | 105 | 505 97 | 979 | 979
12 1.33 102 - 164 | 133 5.11 97 | 100
TK.36 1 107 | 0824 - 132 | 107 | 327 26| 100 | 100 PR
12 1.84 142 - 226 | 184 | 747 26 | 100 N, : S .
Ganestin Plasma 1 100 | 0770 - 123 | 100 | s5.80 1 100 | 100
12 150 116 - 185 | 150 | 973 | 11 | 100 S e Y
TK29,49,52 ()] 1 1.01 0778 - 124 | 101 1.88 4 Lol S A
12 1.70 131 - 209 | 170 | 187 4
TK.32 ml n 108 | 0832 - 133 | 108 | 630 7
12 113 0.870 - 139 113 | 9.03 7
Roche PT Screen 1 112 0862 - 138 | 112 3.21 12 100 | 100
12 1.43 110 - 176 | 143 | 406 12 100
Stago 1 106 | 0816 - 130 | 106 | 264 | 35 | 100 | 943
STA NeoPTimal 12 176 136 - 216 | 176 | 614 | 35 | 943
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 98%
Werte.
Werte auberhalb: 2
T 0O

Prothrombinzeit (Quick) (%, N =392)

m

924

a4

756

B7.2

Tl =goid

42

336

252

[ ST

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.

Roche PT Screen n 90.5 69.7 - m 90.5 6.63 12 100 100
12 62.6 48.2 - 77.0 62.6 4.94 12 100

TK.31-32 1 91.4 70.4 - 112 91.4 9.67 33 97.0 97.0
12 825 63.5 - 101 82.5 10.3 33 97.0

TK.36 n 89.8 69.1 - 110 89.8 4.88 26 100 100
12 44.4 342 - 54.6 44.4 8.06 26 100

TK.16, 1 100 77.0 - 123 100 12.0 23 95.7 95.7

29,34, 43/51 12 | 601 | 463 - 739 | 601 | 133 | 23 | 957

TK.33, 236 m 90.9 70.0 - 112 90.9 5.18 59 94.9 94.9
12 58.7 452 - 72.2 587 4.51 59 96.6

TK.43 1 105 809 - 129 105 3.56 94 100 96.8
12 46.3 357 - 569 46.3 9.16 94 96.8

TK.45, 52 M N 92.5 71.2 - 114 92.5 7.09 6
12 39.5 30.4 - 486 39.5 20.5 6

Thromborel S 1 92.1 709 - 113 92.1 7.44 98 96.9 95.9
12 61.0 470 - 750 61.0 7.66 98 96.9

TK.47, 235 n 91.4 70.4 - 112 91.4 3.38 39 100 92.3
12 46.2 35.6 - 568 46.2 8.48 39 923

34 512 B4 760G B96 02 115 128 141 154
Probe 11
® * 3 +
E s . $ 3 .
"~
Q&Q% Q«@ ,‘@\ .&@ ,’\@ \,‘@.\
B -
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2 INSTAND

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
Owrens PT mf m 130 100 - 160 130 8.00 2
12 72.8 56.1 - 89.5 72.8 1.65 2
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 95,9%
Werte.
Werte auferhalb 7 -
aPTT (Sekunden, N =342) "
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. e
TK.9-10, 238 m 25.8 21.2 - 30.4 25.8 4.65 53 96.2 96.2 — | ~ i
12 397 32.6 - 46.8 39.7 5.29 53 96.2 L 64
Hemosil m | 258 | 212 - 304 | 258 | 199 [ 15 | 100 | 100 oo B
APTT-SP liquid. 12 | 473 | 388 - 558 | 473 | 277 | 15 | 100 ~ k-
Pathromtin-SL 7 36.4 298 - 430 | 364 | 343 | 92 | 978 | 967 | P
12 58.1 47.6 - 68.6 58.1 4.82 92 96.7 8
Roche aPTT MedS n 359 29.4 - 42.4 359 415 12 100 100 | 304
12 60.0 49.2 - 708 60.0 4.42 12 100 8 -
Hemosil SynthASil m 335 275 - 39.5 335 3.52 79 97.5 97.5 & -
12 441 362 - 520 | 441 | 306 | 79 | 987 ME 24 %7 08 WY 41 b1 62 53
K17, 28, 41 m | 328 | 269 - 387 | 328 | 238 | 29 | 100 | 100 reett
12 49.3 404 - 582 49.3 2.86 29 100 2
TK.8, 48, 50 m 30.8 253 - 36.3 30.8 3.51 32 93.8 87.5 % 0 5 ¥ 3 é
12 427 35.0 - 50.4 427 459 32 90.6 5 ¢ 2 * * 1
TK.79, 239 n 323 26.5 - 38.1 323 5.76 12 100 100 + 5
12 | 566 | 464 - 668 | 566 | 431 | 12 | 100 Wﬁ\ﬁ @\ﬁ @*“{\Q\ W&@@ w@ﬁ Wf\
TK.40, 42 m 29.7 24.4 - 35.0 29.7 418 12 100 91.7
12 46.9 38.5 - 553 46.9 7.42 12 91.7
febende /felertate ()| 17 215 176 - 254 | 215 | 350 6
12 29.1 239 - 343 29.1 12.6 6
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrope < 8 Bestehensquote: 94,7%
Werte.
222 Hamostaseologie 02 - FIB, TZ, FSP
Werte auiberhalb: 1 -
FSP-Screening (Sekunden, N = 39) ‘
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) *
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. 28
G.BWI8-BW19, TK14 mf m 21.0 19.7 - 22.3 21.0 3.04 7 - 2ne
12 217 19.1 - 24.3 217 6.04 7 "
Batroxobin n 183 166 - 200 | 183 | 475 19 | 100 | 947 o P | 2 §
12 19.9 181 - 217 | 199 | 458 | 19 | 947 L LI 192 S
Reptilase n 17.2 13.9 - 20.5 17.2 9.65 13 92.3 92.3 -
12 18.8 16.5 - 211 18.8 6.01 13 100
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da KollektivgrofRe < 8 Bestehensquote: 92,3% 168
Werte. 56
132 143 154 185 176 187 188 208 2 231
Probe 11
> 3
* 2
g 1
R T S )
2
& S & $ :
& & F F P
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2 INSTAND

Fibrinogen (mg/dl, N = 166)
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) !
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. o =

M.260 n 246 220 - 272 246 5.20 43 88.4 76.7 = ¥ o 395

12 345 298 - 392 345 6.84 43 837 A w
M.261, RBW M 239 216 - 262 239 473 30 933 90.0 '-‘ pe .f 5 4 4 %

12 326 294 - 358 326 491 30 93.3 . ! ]
M.261,RST 1 249 225 - 273 | 249 | 486 | 26 | 962 | 962 ke, P J 31

12 352 306 - 398 352 6.53 26 100 ! 72
Clauss-Methode, M 235 195 - 275 235 8.47 61 95.1 91.8 -
verdinntes Plasma | 45 314 259 - 369 | 314 | 879 | 61 | 934
M.116 @ n 262 262 - 262 | 262 | 0000 | 1 »

']2 342 342 - 342 342 0000 1 172 187 203 218 23;mh2;ﬁ|1 25 281 2868 312
M.256, TK.43 mf m 250 205 - 295 250 9.08 3

12 316 281 - 35 316 | 557 3 - . ’
Aogeeitet, andere Testkts mf m 201 179 - 223 201 5.57 2 % . . B . > ;

12 322 306 - 338 322 2.49 2 & ha 4
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 88,6% i
Werte. ,.@'" ,_‘d" ,‘\u‘ {‘:?-’ ,_‘d" {\m\

s F & &
!\!{D\ferte aufberhalb: 37
Thrombinzeit (Sekunden, N =121) = ®
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 3
bereich MW VK Anz. | Probe ges. . 2

BC-Thrombin m 18.8 17.4 - 20.2 18.8 3.74 24 100 79.2 -
Reag. Losen Sml 12 27.0 237 - 303 | 270 | 607 | 24 | 792 %e
Hemosil Thrombin | 11 | 176 | 158 - 194 | 176 | 502 | 30 | 900 | 867 et ® g
(mit Sml gelost) 12 | 166 | 150 - 182 | 166 | 470 | 30 | 900 A ® 8
TK.55, 125 m 14.6 13.4 - 15.8 14.6 3.99 12 100 100 2

12 46.1 334 - 58.8 46.1 13.7 12 100 Y »
TK.86, 155 mf m 17.3 14.5 - 20.1 17.3 8.03 4 T

12 18.9 156 - 222 | 189 | 873 4 *
Test-Thrombin m 19.2 17.0 - 21.4 19.2 5.73 26 100 92.3 8 . 18
(5ml) 12 21.9 19.4 - 24.4 219 5.62 26 923 153 162 174 18 018‘9 198 W7 206 D5
STA-Thrombin m | 173 | 166 - 180 | 173 | 212 | 20 | 850 | 850 ree

12 19.3 18.2 - 204 19.3 2.83 20 90.0 2
fehlende/ enlerhafte (1) 11 174 126 - 222 | 14 | 137 5 5. R !

12 19.5 15.7 - 23.3 19.5 9.85 5 N . . - 1
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 84,3% i
Werte. \w@” \:{‘@ q’q,fp" q’w&@ .-p{\c? q,\f‘“\

B £ F & F
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2 INSTAND

223 Hamostaseologie 03 - Faktor Il, V, VII, X

Faktor Il (%, N =61) o
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) ®
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. 2
M.265, R.IL n 92.1 80.5 - 104 92.1 6.30 16 87.5 87.5 ]
i 'Y
12 | 198 | 159 - 237 | 198 | 975 | 16 | 100 - -
— ul
M.265, 1 917 80.0 - 103 917 6.39 35 100 100 # 2
RBW, HY, Sl 12 228 | 163 - 293 | 228 | 143 | 35 | 100 5 i
M.265, R.ST n 87.2 81.1 - 933 87.2 3.47 9 889 889 "
12 219 17.4 - 26.4 219 10.2 9 100
M.265, R.GL mf m 106 06 - 106 106 0.000 1 12
12 27.4 27.4 - 27.4 27.4 0.000 1 &
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 95,1% i
Werte. B21 B2 755 828 897 6L 104 110 117 124
Probe 11
3
* 2
3 . * hd * !
Uu? o * . 0
= * > * -1
2
3
q,@“’ :‘»,'-‘@ {\u\ ,5:?’ ,“@’ \,‘@\
s F & &
FaktorV (%, N=70)
176
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) -
bereich MW VK Anz. | Probe - ges.
M.265, R.IL M 85.1 727 - 975 85.1 7.27 19 100 | 895 m . 1
12 79.8 60.3 - 99.3 79.8 12.2 19 89.5 s < "7
o
M.265, 1 86.9 741 - 997 | 869 | 734 42 | 929 | 905 A b o5 B
RBW, GL, Sl ) 2
12 93.5 599 - 27 93.5 18.0 42 95.2 W $ip o
M.265, R.ST n 87.1 741 - 100 87.1 7.47 9 88.9 88.9 S S
12 78.9 660 - 918 78.9 8.17 9 100 58
Bestehensquote: 90% ]
195

a
A46 B24 702 T8 B5E 936 101 108 N7 125

Probe 11

3
2
® * - . 1
3 0

0] . *
Moot $ * . A
-2
3

~ ~
q@" %5@ .19:@ q’w@" & <8
S S A
L L3 ® b P ®
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2 INSTAND

Vyerte auberhalb: 1

Faktor VII (%, N = 65) 85
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) -
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. - o
s
M.265, R.IL n 91.9 80.1 - 104 91.9 6.44 18 94.4 94.4 y
12 19.1 14.6 - 23.6 19.1 mn7z 18 100 . o." | e
-
M.265,R.ST 1 94.4 76.5 - 112 94.4 9.48 9 88.9 88.9 ':- sl . 245 3
L] o
12 306 223 - 389 | 306 | 136 9 100 rY | &
SR _E 21
M.265, n 953 83.5 - 107 953 6.18 38 947 86.8 o e
RBW, GL Sl 12 242 | 185 - 299 | 242 | M7 | 38 | 895 WiB
Bestehensquote: 89,2% 14
1n5
B39 71 731 852 923 934 107 114 121 128
Probe 11
3
* 2
g * !
i‘) . = : : s 10
2
3
& ,“@’ & ,5:?’ ,“@’ {\G\
& ¥ & & § R
v w v a a a
Faktor X (%, N = 60) B
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 188
bereich MW VK Anz. | Probe ges. °' 158
M.265, R.IL m 84.4 72.4 - 96.4 84.4 7.10 7 100 88.2 "y
12 111 9.24 - 13.0 1.1 8.39 17 88.2 '.‘ e
L] o
M.265, 1 922 761 - 108 922 | 872 34 100 | 94. =1 -
RBW, GL S 12 | 17 | 844 - 150 | M7 | 139 | 34 | 941 ek e 05
M.265, R.ST m 87.0 77.9 - 96.1 87.0 5.25 9 100 100 . 4
12 1.2 8.10 - 14.3 11.2 13.8 9 100
Bestehensquote: 93,3% 63
42
21
48 &75 672 768 864 96 06 115 125 134
Probe 11
= * 3
. 2
é t . j
U‘—j’ o0
AR $ L4 b E
2
<& & & & & & ?
s & &
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2 INSTAND

224 Hamostaseologie 04 - Faktor IX, XI, XII, X1l

Faktor IX (%, N=71) 8.4
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 816
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. l
M.265, R.IL n 78.4 67.0 - 898 78.4 7.30 22 90.9 86.4 L .a L
12 | 500 | 399 - 601 | 500 | 101 | 22 | 955 ' -
-
M.265, R.BW 1 93.4 78.5 - 108 93.4 7.99 35 97.1 91.4 612 %
12 59.1 48.0 - 70.2 59.1 9.37 35 91.4 544 =
M.265, n 95.4 71.0 - 120 95.4 12.8 14 100 929 o
RST,, M.257 12 610 | 454 - 766 | 610 | 128 | 14 | 929 ‘
Bestehensquote: 90,1% 48
34
272
534 623 712 B804 B3 73 107 116 125 134
Probe 11
= 3
. & 2
g 1
@ . $ . 0
~ * 1
* 2
3
& ,“@’ {\u\ ,5:?’ ,“@’ \,‘@\
s F & &
Faktor X1 (%, N = 67) *
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) *
bereich MW VK Anz. | Probe - ges. 1 &
M.265, R.IL n 79.4 7.4 - 87.4 79.4 5.01 18 94.4 94.4 5 i
L ]
12 63.0 55.1 - 709 63.0 6.29 18 100 a®s | g -
» o
M.265, 1 89.1 75.8 - 102 89.1 7.47 42 95.2 95.2 R ’r e %
RBW, GL S 12 | 679 | 580 - 778 | 679 | 720 | 42 | 976 v T %5
M.265, R.ST mf m 98.8 69.2 - 128 98.8 15.0 7 . i B0
12 76.6 51.4 - 102 76.6 16.4 7 i
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 95,5% i
Werte.
42

56 64 72 a0 a6 %6 104 112 120 128

Probe 11

= 3
2
@ * 1

z 3 4 * . 3
- + o

@ L4

] * -1
-2
3

~ ~

q@" %5@ .19:@ q’w@" & <8
S S A
L L3 ® b P ®
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2 INSTAND

Faktor XII (%, N =59)

120

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) "
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. Lt
M.265, R.IL n 93.6 81.6 - 106 93.6 6.40 18 88.9 83.3 — an
12 73.2 57.7 - 88.7 73.2 10.6 18 889 R 1 -
1 o
M.265, M 96.9 737 - 120 96.9 12.0 34 100 97.1 '.0'5' %
RBW, GL sl 12 731 565 - 897 | 731 | M3 | 34 | 971 Ny -
M.265, R.ST mf m 103 839 - 122 103 9.27 7 _ o
12 80.7 63.1 - 983 80.7 10.9 7 a0
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da KollektivgrofRe < 8 Bestehensquote: 93,2% [ "
Werte.
| 30
28 42 26 70 84 98 M2 1268 140 154
Probe 11
3
: -
o 3 1
o * B
2
3
,.@% ,“@ ,‘QS‘ ,5:?) ,“@ {\Q\
& 3 & & § R
v w v a a a
Werte auberhalb: 5
[:]
Faktor XIIl (%, N =72)
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 704
bereich MW VK Anz. | Probe " ges. =
M.257, R.BW, SI m 70.5 60.9 - 80.1 70.5 6.79 44 90.9 88.6 -
Ll
12 | 559 | 488 - 630 | 559 | 637 | 44 | 955 o e
o
M.264, RIL M | 753 | 660 - 846 | 753 | 619 | 16 | 938 875 Loatt 572 8
12 57.9 458 - 700 | 579 | 105 | 16 | 938 N o, w2 B
Turbidimetrie: m 93.0 66.0 - 120 93.0 14.5 9 100 100 " o | .
. . ;
Latex-verstarkt 12 736 480 - 992 | 736 | 174 9 100
fetlende /fehlethafie (1) 11 74.4 586 - 902 | 744 | 106 3 s
12 59.8 515 - 68.1 59.8 6.92 3 BE
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 86,1% -
Werte. 472 831 59 G459 708 7B7 B2 885 G944 '
Probe 11
3
2 P i
0‘3' * o
~ i 3 ] -
2
3
.&6’ {\c? ,fp" .&6‘ {\c? ,‘@"
s & FF
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2 INSTAND

225 Hamostaseologie 05 - AT, Protein C, Protein S, C1-Inhibitor

VWerte auberhalb: 1

Antithrombin (%, N =170) i
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 1=
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. [li=
M.258, R.BW, SI n 90.0 841 - 959 90.0 3.30 26 88.5 88.5 I -
12 86.6 780 - 952 86.6 4.97 26 96.2 f
-
M.258, R.RO 1 90.3 791 - 101 90.3 6.18 9 100 100 . g
12 87.5 781 - 969 87.5 5.39 9 100 e S
M.258,R.ST n 927 81.0 - 104 92.7 6.31 24 95.8 95.8 75
12 88.2 75.7 - 101 88.2 Al 24 95.8 ”
M.63, RAPT mf m 306 306 - 306 306 0.000 1
12 371 371 - 37 371 | 0.000 1 5
M.259, R.IL, WF n 95.8 85.1 - 107 95.8 5.59 50 96.0 94.0 60
12 915 815 - 102 915 5.48 50 96.0 63 693 755 818 &2 45 101 107 13 120
Probe 11
GR, M.259, R.BW, 1 91.4 812 - 102 91.4 5.59 59 96.6 | 93.2
ST HY,SI,,M63 12 | 81 | 772 - 970 | 871 | 566 | 59 | 966 3
fenlende /fehlerhate (1) [ 17 85.0 850 - 850 | 850 [ 0000 | 1 . Ca— |
12 810 | 810 - 810 | 8.0 | 0000 | I Ao, e t 4
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 92,9% j
Werte. & & S @ & &
S R . .
s 8 & F F F
YWerte auberhalb: 1
[u]
C1-Inhibitor (%, N =54) .
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 128
bereich MW VK Anz. | Probe - ges.
120
M.257, R.BW n 92.1 82.6 - 102 92.1 5.14 39 94.9 92.3 .
12 103 89.8 - 116 103 6.39 39 94.9 14 o u2
o
chromogenes 1 93.8 80.8 - 107 93.8 6.91 14 100 92.9 o* " e £
Verfahren el £
12 105 88.0 - 122 105 810 14 92.9 et - o P
Immunologischer Test (EIA) (1) 11 1-]7 .”7 _ .”7 117 0000 1 3 -
12 17 n -7 117 | 0000 | 1 %
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 90,7% a0
Werte. -
649 708 767 825 B35 944 100 1068 112 118 B
Probe 11
3
* 2
£ 1
 E——— ﬂ
] L ] L 4 -1
2
& & & & & & ?
RO S A A
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2 INSTAND

‘Verte auberhalb: 21

R T O 00 O 618
Protein C (%, N =143)
a7 2
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) .
g 528
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
- 184
M.263, R.BW mf m 91.5 84.2 98.8 91.5 3.98 5 #‘
12 25.0 10.0 - 400 23.8 68.5 5 . sl 11
-
M.263, M 864 | 749 - 979 | 864 | 667 °18°%, 1'_3' -
RIL, ST R s
12 9.68 2.48 - 16.9 9.68 37.2 7 e A8 ~
1 .
M.257, R.IL, WF 1 87.7 819 - 935 | 877 | 328 | 43 | 907 | 767 34 y
12 50.0 24.8 - 75.2 50.0 25.2 43 837 ! np
M.257, R.BW, SI M 87.9 79.0 - 96.8 87.9 5.05 63 937 90.5 B4
12 39.9 32.6 - 47.2 39.9 9.15 63 95.2 >
M.257,R.ST m 84.1 75.8 - 92.4 84.1 492 18 100 100
O O0I000 0
12 37.4 33.4 - 41.4 37.4 532 18 100 643 702 756 81 Pss‘g 1911 B 972 103 108 13
rope
chromogenes  (1)[ 11 85.8 776 - 940 85.8 479 5
Verfahren 12 387 235 - 539 | 387 | 196 5 .
M.63-64 mf m 77.6 63.0 - 92.2 77.6 9.41 2 E . - ® ¢ !
Uu) * * '3 0
12 359 33.0 - 388 359 4.01 2 I L E
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 88,1% i
Werte. & @ D @ & e
;& ¥ & & S Rl
v w v a a a
YWerte auberhalb: 5
[u) o
freies Protein S funkt. (Akt.) (%, N =69) e
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) s
bereich MW VK Anz. | Probe ges. X ‘
M.263, R.IL, WF il 783 682 - 884 | 783 | 6.48 23 957 | 913 2
12 26.4 18.0 - 34.8 26.4 15.8 23 95.7 : 278
o
M.263, R.BW, SI m 771 61.8 - 92.4 771 9.90 23 913 87.0 '} . %
12 19.7 11.0 - 284 19.7 22.2 23 913 1 o Pa ° . =
M.263,R.ST m 76.9 61.9 - 91.9 76.9 9.73 13 100 84.6 s, f 4 9 ‘
12 - <200 | 9.45 94.9 13 84.6 9 138
M.263, R HY mf m 73.6 64.6 - 82.6 73.6 6.11 6 92
12 323 10.0 - 55.0 442 69.0 6 6
M.263, R.COA mf m 68.7 57.0 - 80.4 68.7 8.52 2
’|2 53'] 0000 - ’|07 53’] 5’]0 2 ¥2 465 558 BA1 744 B3 93 1oz 112 12 .
Wlede et (1) 11 | 828 | 564 - 100 | 828 | 159 | 2 et
12 23.0 | 0000 - 808 | 230 | 126 2 .
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofie < 8 Bestehensquote: 85,5% % 4 ” . é
Werte. S : - : i
2
SR S ;
s & FF
Werte aukerhalb: 2
. . . vl [v] 414
freies Protein S immun. (Konz.) (%, N =118) N
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) Iy
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. o
M.264, R.IL, WF M 89.9 81.8 - 980 89.9 4.48 35 943 88.6 o ® B
12 327 298 - 356 | 327 | 437 35 | 914 K B a5
o
M.264, n 81.4 75.8 - 87.0 81.4 3.42 55 945 89.1 secle . %
R.BW, RQSSI 12 362 | 328 - 396 | 362 | 472 | 55 | 927 NS 1 e
L]
M.264, 1 82.2 70.3 - 941 82.2 7.26 18 94.4 83.3 = 05
RCX,HY, 5T 12 364 | 326 - 402 | 364 | 519 | 18 | 889 w8
M.63-64 m 85.0 72.5 - 97.5 85.0 7.33 10 90.0 90.0 .
12 34.8 27.7 - 41.9 34.8 10.2 10 100
Bestehensquote: 88,1% =
70 75 80 85 90 95 100 w05 110
Probe 11
3
2
OO S——
N ¢ P
t ¥ 2
&5 & & & & \,@." :
& & F g F ¢
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2 INSTAND

ZZs Hamostaseologie 06 - D-Dimer

12
D-Dimer, quantitativ (pg/l, N = 264) )
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) 16
bereich MW VK Anz. | Probe  ges. li
BioMérieux m n 221 108 - 334 | 221 | 255 4 2
Vidas 12 | 6374 | 3986 - 8762 | 6374 | 187 | 4 y .
TK.70, 93, 149 1 - <500 | 291 17.5 36 | 944 | 944 | g i
12 6121 | 4469 - 7773 | 6121 | 135 | 36 | 944 g 1=
D-Dimer HS500 1 291 186 - 396 | 291 | 180 | 36 | 944 | 861 ;
12 6261 | 5623 - 6899 | 6261 | 510 | 36 | 889 5
OSR60135 m 1 165 M2 - 218 165 | 16.1 6 !
D Dimer 12 | 4670 | 4150 - 5190 | 4670 | 557 6 2
D-Dimer Tinaquant | 11 239 880 - 390 | 239 | 316 | 20 | 950 | 90.0 :
12 | 4707 | 3981 - 5433 | 4707 | 771 | 20 | 950 FHRSF & S S P
D Dimer M 1 370 | 370 - 370 | 370 | 0000 | 1 FIFTESFFF &
FS (Diasys) 12 | 2130 | 2130 - 2130 | 2130 | 0,000 | 1 3
Innovance D-Dimer n - <500 210 14.9 98 99.0 | 918 g f ¢ Y ;
12 6877 5815 - 7939 | 6877 | 772 98 | 918 R s o+ ¢ p
D-Dimer HS n 17 550 - 179 17 | 265 8 100 | 875 © .
12 | 2283 | 1751 - 2815 | 2283 | 117 8 | 8rs A e
TK.73, 254 ml 110 100 - 210 | 894 | 732 5 LA
12 2414 | 1454 - 3374 | 2414 | 199 5
TK.92, 160, 190 n - <300 | 170 | 461 9 100 | 100
12 2775 | 1425 - 4125 | 2775 | 243 9 100
G.RO09, RO58 n 952 384 - 152 | 952 | 298 | 20 | 100 | 100
12 3862 | 1660 - 6064 | 3862 | 285 | 20 | 100
G.RA09, MITOT 1 248 574 - 439 | 248 | 384 | 17 | 941 | 765
12 | 4982 | 3962 - 6002 & 4982 | 10.2 17 | 824
fehlende/ enlerhafie (1) 11 155 818 - 228 155 | 236 4
12 4010 | 1270 - 6750 | 4010 | 342 4
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 90,2%
Werte.
ZZs Hamostaseologie 06 - D-Dimer
D-Dimer, qualitativ (N =126, Bestehensquote: 96,8% )
Probe 11 Probe 12
Kollektiv negativ positiv gesamt Kollektiv negativ positiv gesamt
(1) (3) (1) (3)
alle Angaben 125 o 1 126 alle Angaben 4 122 o 126

Der Punkt entspricht dem korrekten Ergebnis, der horizontale Balken entspricht lhrer Angabe, der vertikale Balken entspricht Ihrem Kollektiv
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2 INSTAND

227 Hamostaseologie 07 - Faktor VIII, WF
Faktor VIII Aktivitat (%, N = 145)
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
M.257, R.BW mf m 92.6 63.6 - 122 92.6 15.7 6
12 - <=10.0 | 530 | 110 6 ]
chromogenes  (1)[ 11 88.2 682 - 108 88.2 n3 7
Verfahren 12 - <=100 | 0875 | 479 | 7
M.265, R.IL, WF n 815 64.4 - 98.6 815 10.5 39 87.2 87.2
12 - <=5.00 1.53 339 39 97.4
M.265, 1 100 82.1 - 118 100 8.96 73 95.9 94.5
RBG, BW, sl 12 - <=100| 150 | 687 | 73 | 986
M.265, R.RO, ST n 95.5 79.0 - 112 95.5 8.62 19 100 100 .~ Y R
12 - <=300 | 157 | 383 | 19 | 100 . . A o o
Elede et (1) 11 | 990 | 990 - 990 | 990 | 0000 | 1 il Y
12 1.00 1.00 - 1.00 1.00 0.000 1
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgrofe < 8 Bestehensquote: 91,7% = - .
Werte. C:? b4 $ b & 3 .
E S & & &
s F & &
Willebrand Faktor Ag (%, N =119)
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe - ges.
M.63, 339, mf m 99.2 89.2 - 109 99.2 5.05 6
RHO, IL, TC 12 184 | 0758 - 292 184 | 204 | 6
M.264, R.IL, WF n 101 938 - 108 101 3.58 33 97.0 97.0
12 - <=850 3.83 40.2 33 100
M.264, R.BG, n 96.0 87.0 - 105 96.6 4.92 67 97.0 97.0
BW,5l,, M.63 12 - <=150| 591 | 721 | 67 | 100
M.264,R.ST, TB n 100 92.5 - 107 100 373 13 100 100
12 - <=3.00 3.00 0.000 13 100
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da KollektivgroRe < 8 Bestehensquote: 96,6% T T e e
Werte. B g ept i R s R AT
NP O
% * - * *
5 : s hd
& & o & & e
& & F F F F

A N )
Il 8qoid L1 8qold

O - M oWw e Mm@

[ T )
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2 INSTAND

Willebrand Faktor Aktivitat (%, N =97)

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
Innovance VWF Ac 1 70.1 61.6 - 786 70.1 6.09 67 955 94.0
12 - <=15.0| 4.00 0.000 67 98.5
TK.102, 257 il 793 660 - 926 79.3 8.36 30 933 86.7
12 - <=15.0 7.02 533 30 933

Bestehensquote: 91,8%

L 8qold

‘h\" é;? ‘é;-\ écp :\0 ‘,\"::-\ ,\b:—5 ‘/\BP‘ ',\‘a— ‘.bcl'\
9?'? cu'\" & é;'\’ S '\r':'\’ 27 /\Q{?
3
2
o * - * 1
05) S - * L J 0
~ -1
2
3
,Sn“’ ,‘\@’ ,‘\6‘ ,.\n“’ ,‘\@’ {\G\
¥ ¥ & & § R
v w v a a a
Werte auberhalb: 5
- Do 0 T3z
Willebrand Faktor CBA (%, N = 38)
Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%) £
bereich MW VK Anz. | Probe ges. oy
TK.165, mf m 83.0 612 - 105 83.0 13.1 6 ‘
177,234 12 - <=100| 488 | 754 6 ~S4 X 2
e e o
HemoslL 1 68.3 530 - 836 68.3 1.2 17 100 94.1 ak i g
Acustar vWF.CB 12 172 121 - 223 | 172 | 148 | 17 | 941 I 1 4
TECHNOZYM ) n 94.0 63.0 - 125 94.0 16.5 15 86.7 733 i 'a
VWF: CBAElisakit | 1, 250 | 100 - 500 @ 251 | 665 | 15 | 800
(1) Statistisch valide Bewertung mit dem Konsenswert in Einzelfallen nicht gegeben, da Kollektivgréfe < 8 Bestehensquote: 84,2% 08
Werte.
04
2789 372 465 558 BA1 744 B3F 93 102 112
Probe 11
3
2
g * E3 1
CE S : : k] . ,?
2
3
<& & & & & &
s & &
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2 INSTAND

506

Hamostaseologie 33 - Emicizumab Plasmaspiegel

Emicizumab (pg/ml, N =16)

Kollektiv Probe | Zielwert Bewertungs- Teilnehmerkollektiv Quote (%)
bereich MW VK Anz. | Probe  ges.
M.257, 265 1 30.0 23.8 - 362 30.0 10.3 16 93.8 93.8
12 69.9 553 - 845 69.9 10.4 16 100

Bestehensquote: 93,8%

X
04 5
]
B
528
14
352
L 26,4
14 1582 225 ®p 04 342 3} 418 45B
Probe 11
3
2
R .
3 0
~ -
2
3
<
£
q?"l«
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