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Ringversuch vom 27.11.2020

Ringversuchsleiter:

370 �irus��ach�eis ��enom��ntigen� � �n�uenza �� und ���iren in�l. avi�re �n�uenza
���iren

�n�uenza ���iren � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

370126 po����v�(3) po����v�(3) SW +

370127 po����v�(3) po����v�(3) SW +

370128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370129 po����v�(3) po����v�(3) SW +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

�u�t��isierung von saisonalen �n�uenza ���iren

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

370126 ���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1)

���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1)

RVL +

370127 H3N2�(H3N2) H3�(H3),�H3N2�(H3N2) RVL +

370128 ���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1)

���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1),���ch�

���ch��füh���(98)

RVL +

370129 H1N1�p�m09�(H1N1) H1�(H1),�H1�p�m09�(H1),

H1N1�(H1N1),�H1N1�p�m09

(H1N1)

RVL +

370130 ���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1)

���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1),���ch�

���ch��füh���(98)

RVL +

370131 ���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1)

���a��v�fü���a��o�al��

I�����za��-V�����(1),���ch�

���ch��füh���(98)

RVL +
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1:�D�.�m��.Max�M�����ma��
La�o�a�o�y�M�����ma��

Ringversuch vom 27.11.2020

�ualitativer �ach�eis von avi�rem �n�uenza ��H������irus mit H���� �H��s�ez. Primern��onden

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

370126 H5�(H5) H5�(H5),�H5N1�(H5N1) RVL +

370127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370129 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

�ualitativer �ach�eis von  �n�uenza ��H1�1� �dm0���irus mit H1�1� �H1�s�ez. Primern��onden

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

370126 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370129 H1N1�p�m09�(H1N1) H1�p�m09�(H1),�H1N1�p�m09

(H1N1)

RVL +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

370126 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370129 H1N1�p�m09�(H1N1) H1�p�m09�(H1),�H1N1�p�m09

(H1N1)

RVL +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +
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1:�D�.�m��.Max�M�����ma��
La�o�a�o�y�M�����ma��

Ringversuch vom 27.11.2020

�ualitativer �ach�eis von avi�rem �n�uenza ��H7�����irus mit H7��� �H7�s�ez. Primern��onden

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

370126 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370129 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

370131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

�n�uenza ���iren � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

370126 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370128 po����v�(3) po����v�(3) SW +

370129 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

370131 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371 �irusgenom��ach�eis � �denoviren

�denoviren �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

371085 2000000 149030 1490302600 +14903026RVL

371086 0.000 0.000 0.000 +0.000RVL

371087 82000 3039 30394000 +303940RVL

371088 250000 42284 422840500 +4228405RVL
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1:�D�.�m��.Max�M�����ma��
La�o�a�o�y�M�����ma��

Ringversuch vom 27.11.2020

�denoviren �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

371085 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

371087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

371085 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

371087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD�V��al��a���o��������� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

371085 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

371087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD��P� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

371085 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

371087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

371088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

�denoviren �D��� � ��ezies��estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

371085 Sp�z������(�) Sp�z������(�) RVL +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

371087 Sp�z����C�(C) Sp�z����C�(C) RVL +

371088 Sp�z����D�(D) Sp�z����D�(D) RVL +
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Ringversuch vom 27.11.2020

�denoviren �D��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

371085 ��V�11�(11) ��V�11�(11) RVL +

371086 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

371087 ��V�2�(2) ��V�2�(2) RVL +

371088 ��V�37�(37) ��V�37�(37) RVL +

340 �irusgenom��ach�eis � Coronaviren

MER��Coronavirus �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340080 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340081 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

P�o�����ch����������

andere humane Coronaviren �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340078 po����v�fü��HCoV�229��(229�) po����v�fü��HCoV�229��(229�),

po����v�fü��HCoV�(fü����ch�

��ff����z��������HCoV-T����)

(No�)

SW +

340079 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340080 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340081 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

P�o�����ch����������
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Ringversuch vom 27.11.2020

��R��Co��2 �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

N��MoDx�S�RS-CoV-2����ay PCR�/�N�T�(395) N�UMODX�(N�)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 N-G��

340076 N-G��

340077 N-G��

340078 N-G��

340079 N-G��

340080 N-G��

340081 N-G��

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 R�RP-G��

340076 R�RP-G��

340077 R�RP-G��

340078 R�RP-G��

340079 R�RP-G��

340080 R�RP-G��

340081 R�RP-G��
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M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 �-G��

340076 �-G��

340077 �-G��

340078 �-G��

340079 �-G��

340080 �-G��

340081 �-G��

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 N-G��

340076 N-G��

340077 N-G��

340078 N-G��

340079 N-G��

340080 N-G��

340081 N-G��
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M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a��S�RS-CoV-2�RT-PCR
K���1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 �-G��

340076 �-G��

340077 �-G��

340078 �-G��

340079 �-G��

340080 �-G��

340081 �-G��

M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a��S�RS-CoV-2�RT-PCR
K���1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 S-G��

340076 S-G��

340077 S-G��

340078 S-G��

340079 S-G��

340080 S-G��

340081 S-G��
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M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD�S�RS-CoV-2�a��ay PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

340075 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340076 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340078 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

340079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

340081 po����v�(3) P�o�����ch����������

P�o�� Ih��W���P��m���/�G������o�

340075 a�����

340076 a�����

340077 a�����

340078 a�����

340079 a�����

340080 a�����

340081 a�����

365 �irusgenom��ach�eis � C�tomegalievirus Programm 1

CM� �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

365169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

365170 30000 11276 448901 +71146SW

365171 170000 53041 2111587 +334664SW

365172 4700 2053 81715 +12951SW

CM� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

365169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

365170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

365171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

365172 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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372 �irusgenom��ach�eis � Enteroviren

Enteroviren �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

372086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372088 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

372089 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a�������ov�����RT-PCR�K��
1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

372086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372088 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

372089 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD��P� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

372086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372088 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

372089 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

372086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

372088 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

372089 po����v�(3) po����v�(3) SW +

Enteroviren �R��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

372086 Cox�ack��v������3�(�3) Cox�ack��v������3�(�3) RVL +

372087 �����ov�����68�(68) �����ov�����68�(68) RVL +

372088 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

372089 Cox�ack��v������4�(�4) Cox�ack��v������4�(�4) RVL +
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376 �irusgenom��ach�eis � E�stein��arr��irus

E�� �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

376085 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

376086 3600 943 94300 +9430SW

376087 8400 2072 207170 +20717SW

376088 5000 1475 147470 +14747SW

E�� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

376085 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

376086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

376087 po����v�(3) po����v�(3) SW +

376088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

360 �irusgenom��ach�eis � H���1 �R��� Programm 1

H���1 �R��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

�l����y�m�HIV-1����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

360169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

360170 300 127 2006 +504SW

360171 12000 4092 64856 +16291SW

360172 33000 13112 207808 +52199SW

M��ho�� H�����ll��T����am�

CO��S�4800�HIV-1�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

360169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

360170 400 127 2006 +504SW

360171 23000 4092 64856 +16291SW

360172 66000 13112 207808 +52199SW

H���1 �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

�l����y�m�HIV-1����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

360169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

360170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

360171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

360172 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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H���1 �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

CO��S�4800�HIV-1�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

360169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

360170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

360171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

360172 po����v�(3) po����v�(3) SW +

377 �irusgenom��ach�eis � He�atitis����irus

H�� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��H�V�RT-PCR�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

377169 po����v�(3) po����v�(3) SW +

377170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

377171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

377172 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

361 �irusgenom��ach�eis � He�atitis����irus Programm 1

H�� �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

�l����y�m�H�V����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

361169 7600 2017 31972 +8031SW

361170 46000 12097 191720 +48158SW

361171 2100 771 12218 +3069SW

361172 23000 5939 94128 +23644SW

M��ho�� H�����ll��T����am�

CO��S�4800�H�V�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

361169 7900 2017 31972 +8031SW

361170 59000 12097 191720 +48158SW

361171 3100 771 12218 +3069SW

361172 28000 5939 94128 +23644SW

H�� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

�l����y�m�H�V����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

361169 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361172 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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H�� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

CO��S�4800�H�V�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

361169 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

361172 po����v�(3) po����v�(3) SW +

396 �irusgenom��ach�eis � He�atitis����irus��enot��isierung

H�� � �enot���estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

396021 G��o�yp���(�) G��o�yp���(�) RVL +

396022 G��o�yp���(�) G��o�yp���(�) RVL +

396023 G��o�yp�D�(D) G��o�yp�D�(D) RVL +

396024 G��o�yp���(�) G��o�yp���(�) RVL +

H�� � �enosu�t���estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

396021 G��o����yp��1�(�1) G��o����yp��1�(�1) RVL +

396022 G��o����yp��2�(�2) G��o����yp��2�(�2) RVL +

396023 G��o����yp�D1�(D1) G��o����yp�D1�(D1) RVL +

396024 G��o����yp��2�(�2) G��o����yp��2�(�2) RVL +

362 �irusgenom��ach�eis � He�atitis�C��irus Programm 1

HC� �R��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

CO��S�4800�HCV�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

362169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

362170 2500 1459 23126 +5809SW

362171 320 155 2460 +618SW

362172 1100 506 8014 +2013SW

M��ho�� H�����ll��T����am�

�l����y�m�HCV����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

362169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

362170 4800 1459 23126 +5809SW

362171 490 155 2460 +618SW

362172 2500 506 8014 +2013SW

1 27 / 37

EX
AM

PL
E



��������������������������������������

1:�D�.�m��.Max�M�����ma��
La�o�a�o�y�M�����ma��

Ringversuch vom 27.11.2020

HC� �R��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

���o���R�alT�m��HCV PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

362169 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

362170 4100 1459 23126 +5809SW

362171 520 155 2460 +618SW

362172 2000 506 8014 +2013SW

HC� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

���o���R�alT�m��HCV PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

362169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

362170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362172 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

CO��S�4800�HCV�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

362169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

362170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362172 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

�l����y�m�HCV����ay PCR�/�N�T�(395) ���OTT�(��)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

362169 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

362170 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

362172 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380 �irusgenom��ach�eis � He�atitis�E��irus

HE� �R��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��H�V�RT-PCR�K���2.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

380077 64000 6035 603470 +60347RVL

380078 1400 296 29580 +2958RVL

380079 220000 17560 1755960 +175596RVL

380080 51000 4119 411900 +41190RVL
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HE� �R��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��H�V�RT-PCR�K���2.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

380077 49000 6035 603470 +60347RVL

380078 1000 296 29580 +2958RVL

380079 150000 17560 1755960 +175596RVL

380080 48000 4119 411900 +41190RVL

HE� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��H�V�RT-PCR�K���2.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

380077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380078 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a��H�V�RT-PCR�K���2.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

380077 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380078 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380079 po����v�(3) po����v�(3) SW +

380080 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363 �irusgenom��ach�eis � Her�es�sim�le���irus T�� 1�T�� 2

H�� 1 �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��HSV�PCR�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

363127 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363128 30000 3960 396040 +39604SW

363129 110000 12853 1285270 +128527SW

363130 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363131 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363132 10000 1376 137600 +13760SW

H�� 1 �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��alpha�H��p��v�����PCR
K���1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

363127 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363128 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363129 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363131 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363132 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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H�� 2 �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��HSV�PCR�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

363127 42000 3936 393570 +39357SW

363128 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363129 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363130 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

363131 14000 1411 141080 +14108SW

363132 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

H�� 2 �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��alpha�H��p��v�����PCR
K���1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

363127 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363128 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363129 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363131 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363132 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

H�� �D��� � �ualitativ ohne Differenzierung von H�� 1 und H�� 2

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

363127 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363128 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363129 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363130 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

363131 po����v�(3) po����v�(3) SW +

363132 po����v�(3) po����v�(3) SW +

373 �irusgenom��ach�eis � Humane Pa�illomviren

Differenzierung von HP� in "High Ris�"� und "Lo� Ris�"�T��en

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

INNO-L�P��HPV�G��o�yp���
�x��a�II

PCR�/�N�T�(395) FUJIR��IO�(FJ)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

373106 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

373107 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373108 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373109 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373110 po����v�fü��Lo��R��k-HPV�(4) po����v�fü��Lo��R��k-HPV�(4) SW +
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�estimmung von "High Ris�"�HP� �ohne �estimmung von "Lo� Ris�"�HP��

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

Co�a��4800�HPV�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

373106 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�fü�

H��h�R��k-HPV�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�fü�

H��h�R��k-HPV�(1)

SW +

373107 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373108 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373109 po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) po����v�fü��H��h�R��k-HPV�(3) SW +

373110 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�fü�

H��h�R��k-HPV�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�fü�

H��h�R��k-HPV�(1)

SW +

T��isierung von "High Ris�"�HP� und "Lo� Ris�"� HP�

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

373106 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

373107 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373108 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373109 HPV�18�(H��h�R��k)�(18) HPV�18�(H��h�R��k)�(18) RVL +

373110 HPV�6�(Lo��R��k)�(6) HPV�6�(Lo��R��k)�(6),�HPV�6,

HPV�11�(Lo��R��k)�(6,11)

RVL +

M��ho�� H�����ll��T����am�

INNO-L�P��HPV�G��o�yp���
�x��a�II

PCR�/�N�T�(395) FUJIR��IO�(FJ)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

373106 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

373107 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373108 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373109 HPV�18�(H��h�R��k)�(18) HPV�18�(H��h�R��k)�(18) RVL +

373110 HPV�6�(Lo��R��k)�(6) HPV�6�(Lo��R��k)�(6),�HPV�6,

HPV�11�(Lo��R��k)�(6,11)

RVL +

T��isierung von "High Ris�"�HP� �ohne �estimmung von "Lo� Ris�"�HP��

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

Co�a��4800�HPV�T��� PCR�/�N�T�(395) ROCH��DI�GNOSTICS�(RO)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

373106 ���a��v�fü��H��h�R��k�HPV�(1) ���a��v�fü��H��h�R��k�HPV�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

373107 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373108 HPV�16�(H��h�R��k)�(16) HPV�16�(H��h�R��k)�(16) RVL +

373109 HPV�18�(H��h�R��k)�(18) HPV�18�(H��h�R��k)�(18),�HPV

18,�HPV�45�(H��h�R��k)�(18,45)

RVL +

373110 ���a��v�fü��H��h�R��k�HPV�(1) ���a��v�fü��H��h�R��k�HPV�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +
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393 �irusgenom��ach�eis � Humane Rhinoviren

HR� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

393045 po����v�(3) po����v�(3) SW +

393046 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

393047 po����v�(3) po����v�(3) SW +

393048 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

393045 po����v�(3) po����v�(3) SW +

393046 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

393047 po����v�(3) po����v�(3) SW +

393048 po����v�(3) po����v�(3) SW +

HR� �R��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

393045 HRV��30�(�30) HRV��30�(�30) RVL +

393046 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

RVL +

393047 HRV��1�(�1) HRV��1�(�1) RVL +

393048 HRV��30�(�30) HRV��30�(�30) RVL +

385 �irusgenom��ach�eis � Humanes Meta�neumovirus

HMP� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

385053 po����v�(3) po����v�(3) SW +

385054 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

385055 po����v�(3) po����v�(3) SW +

385056 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

385053 po����v�(3) po����v�(3) SW +

385054 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

385055 po����v�(3) po����v�(3) SW +

385056 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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386 �irusgenom��ach�eis � Masernvirus

Masernvirus  �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

386053 po����v�(3) po����v�(3) SW +

386054 po����v�(3) po����v�(3) SW +

386055 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

386056 po����v�(3) po����v�(3) SW +

Masernvirus  �R��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

386053 G��o�yp��3�(�3) G��o�yp��3�(�3) RVL +

386054 G��o�yp�H1�(H1) G��o�yp�H1�(H1) RVL +

386055 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

386056 G��o�yp�D8�(D8) G��o�yp�D8�(D8) RVL +

387 �irusgenom��ach�eis � Mum�svirus

Mum�svirus �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

387049 po����v�(3) po����v�(3) SW +

387050 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

387051 po����v�(3) po����v�(3) SW +

387052 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

387049 po����v�(3) po����v�(3) SW +

387050 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

387051 po����v�(3) po����v�(3) SW +

387052 po����v�(3) po����v�(3) SW +

Mum�svirus �R��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

387049 G��o�yp�G�(G) G��o�yp�G�(G) RVL +

387050 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

387051 G��o�yp�G�(G) G��o�yp�G�(G) RVL +

387052 G��o�yp�C�(C) G��o�yp�C�(C) RVL +
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381 �irusgenom��ach�eis � �orovirus

�orovirus �R��� �enogru��e � � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�V��al��a���o��������� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

381062 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

381063 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

381064 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

381065 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

�orovirus �R��� �enogru��e �� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�V��al��a���o��������� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

381062 po����v�(3) po����v�(3) SW +

381063 po����v�(3) po����v�(3) SW +

381064 po����v�(3) po����v�(3) SW +

381065 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

367 �irusgenom��ach�eis � Parvovirus �1�

Parvovirus �1� �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��Pa�vov������19�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

IU/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

367169 360000 193123 7688348 +1218521RVL

367170 0.000 0.000 0.000 +0.000RVL

367171 1800 1696 67519 +10701RVL

367172 51000 41655 1658320 +262826RVL

Parvovirus �1� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��Pa�vov������19�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

367169 po����v�(3) po����v�(3) SW +

367170 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

367171 po����v�(3) po����v�(3) SW +

367172 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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359 �irusgenom��ach�eis � Res�irator� ��nc�tial �irus ��ntigen��enom�

R����ntigen

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

L��h��D�a��o���c��R��p��a�o�y
Pa��l�I�V��al�Sc��������a��

I������ca��o��IF�

Imm����o���z��z�(240) MILLIPOR��(ML)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

359065 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359066 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359067 ���a��v�(1) ���a��v�(1) SW +

359068 po����v�(3) po����v�(3) SW +

R�� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�R��p��a�o�y�pa�ho�����21 PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

359065 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359066 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359067 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

359068 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a��RSV�RT-PCR�K���3.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

359065 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359066 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359067 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

359068 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

359065 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359066 po����v�(3) po����v�(3) SW +

359067 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

359068 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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401 �irusgenom��ach�eis � Rotaviren

Rotavirus �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

FTD�V��al��a���o��������� PCR�/�N�T�(395) F�ST-TR�CK�DI�GNOSTICS
(FT)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

401045 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

401046 po����v�(3) po����v�(3) SW +

401047 po����v�(3) po����v�(3) SW +

401048 po����v�(3) po����v�(3) SW +

389 �irusgenom��ach�eis � Rötelnvirus

Rötelnvirus �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

389049 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

389050 po����v�(3) po����v�(3) SW +

389051 po����v�(3) po����v�(3) SW +

389052 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

389049 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

389050 po����v�(3) po����v�(3) SW +

389051 po����v�(3) po����v�(3) SW +

389052 po����v�(3) po����v�(3) SW +

Rötelnvirus �R��� � T����estimmung

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

PCR�/�N�T�(395) �IG�N��H�RST�LLUNG�(ZX)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

Typ�����������������

389049 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1),

��ch�����ch��füh���(98)

RVL +

389050 G��o�yp�1G�(1G) G��o�yp�1G�(1G) RVL +

389051 G��o�yp�1��(1�) G��o�yp�1��(1�) RVL +

389052 G��o�yp�2��(2�) G��o�yp�2��(2�) RVL +
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366 �irusgenom��ach�eis � �arizella�Zoster��irus

�Z� �D��� � �uantitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��VZV�PCR�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

Kop���/ml

P�o�� Ih��W��� �������G���z� o�����G���z� K��������
��füll�

Z��l�������������(q�a��) ZW-���

366085 1500000 125424 12542430 +1254243SW

366086 520000 39534 3953380 +395338SW

366087 0.000 0.000 0.000 +0.000SW

366088 56000 4935 493470 +49347SW

�Z� �D��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��alpha�H��p��v�����PCR
K���1.0

PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

366085 po����v�(3) po����v�(3) SW +

366086 po����v�(3) po����v�(3) SW +

366087 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

366088 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391 �irusgenom��ach�eis � West �ile �irus

W�� �R��� � �ualitativ

M��ho�� H�����ll��T����am�

+

R�alS�a��WNV�RT-PCR�K���1.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

391101 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391102 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

391103 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

391104 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391105 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391106 po����v�(3) po����v�(3) SW +

M��ho�� H�����ll��T����am�

R�alS�a��WNV�RT-PCR�K���2.0 PCR�/�N�T�(395) �LTON��DI�GNOSTIC�(�K)

���h���

P�o�� Ih������a��(�) Ko���k������a��(�) ZW-��� K��������
��füll�

���������(q�al)

391101 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391102 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

391103 �����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

�����hal�

Nach��������z�/���a��v�(1)

SW +

391104 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391105 po����v�(3) po����v�(3) SW +

391106 po����v�(3) po����v�(3) SW +
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